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Proporcionar als estudiants de Biologia els coneixements basics que els
permeti tant 1’Gs d’eines per realitzar recerques d’informacié a les
xarxes com abordar 1’analisi computacional molecular de seqii¢ncies de
DNA, RNA i proteines.

Biocomputacio: sintesi de la revolucio6 de la biologia molecular i de la
informatica. L'analisi computacional de seqii¢ncies. Codificacio de la
informacié. Sistemes operatius basics 1 xarxes: fonaments i accés.
Internet. Recursos d'internet: correu electronic (e-mail), telnet, fip,

gopher, USENET/newsgroups, WWW. Cerca a internet. El Campus
Virtual de la UAB. Forums de discussio

s de dades d’interes a Biologia Biotecnologia. Bases

bibliografiques: revistes, editorials, taules de continguts, revistes
electroniques. Cerques bibliografiques: PubMed. Bases de dades
moleculars: European Bioinformatics Institut, National Center for
Biotecnology Information. SwissProt. Bases gendmiques: The Institute
for Genomic Research. '

Introduccio. Sitemes de recerca: Sequence Retrieval System (SRS),
Entrez (GenBank). Estratégies de recerca: paraules clau, similitud.
Matrius de similitud. Algoritmes de recerca;: FASTA, BLAST. Cerques
amb patrons.

Programes informatics per l'analisi de seqiiéncies. El paquet Genetics
Computer Group com a model. Comparacions multiples de seqiiencies.
Consideracions generals. ClustalW. Analisi de motius i seqiiéncies
consens. Identificacié de residus funcionals i estructura secundaria.

Cartografia de genomes. Mapes fisics i de lligaments. Projectes de
sequénciaci6 de genomes. Els primers genomes complets a procariotes
i eucariotes: Qué hem aprés? Comparacié de genomes. Detecci6 i
cartografia de QTLs. El projecte SNPs. Chips de DNA. Matrius de
DNA. Protedmica. Projecte Blue gene.




La revolucié molecular en la classificacié dels éssers vius. Arbres de
gens i d’espécies. Meétodes d’inferéncia filogenética: metodes de
distancia (UPGMA, Uni6 amb el vei, minima evolucié), métode de la
maxima parsimonia i métode de la maxima versemblanga. Programes
d’ordinador. Estimacié de la longitud de les branques. Comparaci6é de
métodes. Taxes 1 patrons de substitucid nucleotidica i aminoacidica.
Rellotge molecular. ' '

La filogénia de I’home 1 els seus parents més proxims. La diversitat
humana. Evolucié = dels cetacis. Gens homedtics 1 I’evolucié
d’artropodes i cordads. L'arbre filogenétic Universal. DNA antic.
Origen del virus del SIDA, el cas dental de Florida i altres histories.

C3-019; Dimarts de 12:00 a 13:00

Les practiques es realitzaran de forma intensiva al llarg de 6 sessions de
5 hores de durada cadascuna. El lloc de realitzaci6 sera les aules
d’informatica de la Facultat de Ciéncies.

L’avaluacié de ’assignatura es realitzara a partir de:

-un examen teorico-practic

-un treball practic
La nota final sera la mitjana de la nota d'examen i la de! treball practic.
S'aprovara amb una nota igual o major que 5 sobre 10.
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