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Objectius:

L’objectiu d’aquesta assignatura és que els estudiants de
Bioguimica sapiguen utilitzar les eines informatiques per realitzar
cerques d’informacio als bancs de dades i per analitzar i comparar
les seqliencies i estructures dels acids nucleics i de les proteines.

Temari:
1- Introduccid. Bancs de dades en Biologia Molecular. Exemples.
Obtencio d’informacié dels bancs de dades. Projecte Genoma.

2.- Analisi de la informacio seqiencial del DNA 1. Homologia de
sequiencies. Cerca de sequéncies en els bancs de dades. Identificacié de
sequencies codificants i promotores.

3.- Analisi de la informacid seqiiencial del DNA Il. Mapes de restriccio
(clonatge). Traduccié de les sequéncies a proteina. Ensamblatge de les
sequiencies per la seva sequlenciacio. Disseny de sondes i d’oligonucledtids
per PCR. Estructura secundaria de RNA.

4.- Analisi de la informacio sequencial de proteines I. Homologia de
proteines. Conceptes d’homologia i similitud. Criteris, index de similitud,
penalitzacio, etc. Algoritmes d’alineaments per parelles de sequéncies. Dot-
matrix.

5.- Analisi de la informacié sequencial de proteines I1. Algoritmes
d’alineament multiple. Arbres filogenétics. Algoritmes d’homologia
remota.

6.- Prediccio de la conformacio en proteines. Prediccio d’estructura
secundaria, classe estructural, helix transmembrana, etc. Perfils
d’hidropaticitat i accessibilitat a solvent. Altres prediccions.



7.- Prediccio de la funcio de proteines a partir de la seva seqiiéncia. Bancs
de patrons estructurals/funcionals. Genomica i Protedomica computacionals.
8.- Estructura 3D de biomolécules. El banc d’estructures PDB. Observacio
I manipulacié d’estructures. Estacions de treball grafiques i aplicacions.
Alineament estructural.

9.- Metodes de modelatge de conformacié de proteines: modelatge per
homologia i modelatge per "threading™. Dinamica molecular. Simulacio
computacional i disseny molecular.
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