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Proporcionar als estudiants de Biologia els coneixements bbics que els permeti tant I'ús 
d'eines per realitzar recerques d'informació a les m e s  com abordar l'analisi computacional 
molecular de seqüencies de DNA i protwies 

E h e n s  Material 

Tema 1 INTRODUCCIÓ A LA BIOCOMPUTACIÓ 

Biocomputació: síntesi de la revolució de la biologia molecular i de la informitica. L'analisi computacional 
de seqüencies. Codiíicaci6 de la informació. Sistemes operatius basics i m e s :  fonaments i accés. Internet. 
Recursos d'internet: correu electronic (e-md), telnet, ftp, USENET/newsgroups, WWW. El Web. El 
navegador. Portals i robots de cerca. Cerca avan*. 

Tema 2 BASES DE DADES D~[NTEREs A BIOLOGIA 

Bases de dades d'interes a Biologia i Biotecnologia. Bases bibiiogdiques: revistes, editods, taules de 
continguts, revistes electroniques. Cerques bibiiogrhfkpes: PubMed. Bases de dades moleculars: European 
Bioinformatics Institut, National Center for Biotecnology Information. SwissProt. Bases genorniques: The 
Institute for Genomic Research. 

Tema 3 RECURSOS 1 ESTRATEGIES DE RECERCA A LES BASES DE DADES MOLECULARS 

Introducció. Sitemes de recerca: Sequence Retrieval System (SRS), Entrez (GenBank). Estrategies de 
recerca: parades clau, similitud. Matrius de similitud. Algontmes de recerca: FASTA, BLAST. Cerques 
amb patrons. 

Tema 4 A N ~ I S I  DE SEQÜ~JCIES 



Programes informatics per I'analisi de seqüencies. El paquet Genetics Computer Group com a model. 
Comparacions múltiples de seqüencies. Consideracions generals. ClustalW. A d s i  de motius i seqüencies 
consens. Identiñcació de residus fUncionals i estructura secundai-ia. 

Tema 5 GENOMICA 1 PROTEOMICA 

Cartografia de genomes. Mapes fisics i de iligaments. Projectes de sequenciació de genomes. Els primers 
genomes complets a procariotes i eucariotes: Que hem apres? Comparació de genomes. L'era 
posgenomica. Detecció i cartografia de QTLs. El projecte SNPs. Genomica funcional. Microchips de 
DNA. Proteomica. 

Tema 6 RECONSTRUCCIÓ FILOGEN~TICA MOLECULAR. 1: Metodes 

La revolució molecular en la classificacib dels essers vius. Arbres de gens i dlesp&ies. Metodes d'ie&ncia 
4Ilogenetica: metodes de distancia (UPGMA, Unió amb el veí, mínima evolució), metode de la nhhm 
parsimonia i metode de la m h a  versemblanqa. Programes d'ordinador. Estirnació de la longitud de les 
branques. Comparació de metodes. Taxes i patrons de substitució nucleotídica i aminoacídica. Rellotge 
molenilar. 

Tema 7 RECONSTRUCCIÓ FEOGE&TICA MOLECULAR. 11: Exemples 

La íiiogenia de l'home i els seus parents més proxirns. La diversitat humana. Evolució dels cetacis. Gens 
homebtics i l'evolució d'artropodes i cordads. L'arbre fiilogenetic Universal. DNA antic. Origen del virus 
del SIDA, el cas dental de Florida i altres histories. 
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Les practiques es realitzaran de forma intensiva al llarg de 7 sessions de 5 hores de durada cadascuna. El 
lloc de realització sera les aules d'informatica de la Facultat de Ciencies. A més del maneig en las xarxes i 
bases de dades, es fad una pagina Web personal i es seguiran Tutorials molts complets preparats 
especíñcament per aquestes practiques 


