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Prerequisits

Tot i que no hi ha prerequisits oficials, és convenient que I'estudiant repassi els continguts basics de Biologia i
de Bioquimica.

Objectius

Es tracta d'una assignatura de segon curs del grau de Veterinaria, de caracter basic i en la que I'estudiant
haura d'adquirir els coneixements teorics i practics que li permetin entendre I'organitzacio i estructura del
genoma en procariotes i eucariotes, els mecanismes d'expressié génica i la seva regulacié a nivell
transcripcional i post-transcripcional, aixi com coneixer les diferents fonts de variacié genética, des de les
mutacions nucleotidiques puntuals fins a les reordenacions cromosomiques, i el seu impacte sobre diversos
fenotipus d'interés veterinari. L'estudiant també es familiaritzara amb diverses técniques d'analisi del genoma i
de la variabilitat genética.

Els objectius formatius concrets son:

® Familiaritzar-se amb els conceptes basics de la Geneética.

® Coneixer els mecanismes que regulen I'expressié génica

® Comprendre com es produeix la transmissié de caracters fenotipics a la descendéncia.

® Entendre els processos a través dels quals els factors genétics i ambientals afecten a la variacio
fenotipica i a les diverses patologies propies de les espécies doméstiques

® Coneéixer les técniques i métodes de la Genética Molecular i la Gendmica Estructural i Funcional.


https://sia.uab.cat/servei/ALU_TPDS_PORT_CAT.html

Competéncies

® Comunicar la informacié obtinguda durant I'exercici professional de manera fluida, oralment i per escrit,
amb altres col-legues, autoritats i la societat en general.

® Demostrar que es coneixen i es comprenen les bases fisiques, quimiques i moleculars dels principals
processos que tenen lloc a I'organisme animal.

Resultats d'aprenentatge

1. Analitzar la base cromosomica de I'heréncia i el concepte de lligament entre gens.

2. Aplicar les tecniques moleculars emprades en |'analisi del genoma (construccié de mapes i genotipat
de polimorfismes).

3. Avaluar I'efecte que tenen les mutacions i reordenacions cromosomiques sobre l'aparicié de diferents
patologies en espécies domeéstiques.

4. Comunicar la informacié obtinguda durant I'exercici professional de manera fluida, oralment i per escrit,

amb altres col-legues, autoritats i la societat en general.

Descriure els processos que regulen I'expressio dels gens en procariotes i eucariotes.

Interpretar els patrons d'heréncia dels caracters mendelians i complexos.

7. Interpretar les interaccions intra locus i entre gens.

S

Continguts

El contingut global d'aquesta assignatura consta de sis blocs teorics:
Bloc 1. Organitzacio i estructura del material hereditari.

Bloc 2. Expressio geénica.

Bloc 3. Transmissié del material hereditari.

Bloc 4. Variacié genética.

Bloc 5. Analisi del genoma i les seves aplicacions.

Bloc 6. Immunogenética i heredopatologia.

Aixi mateix, I'estudiant es familiaritzara amb la resolucio de problemes de Genética mitjangant una
aproximacié basada en 'autoaprenentatge. Aquesta part de I'assignatura constara de tres blocs tematics

Bloc A. Problemes de Genetica Mendeliana
Bloc B. Problemes de Genética Molecular.

Bloc C. Problemes de Lligament

Metodologia

La metodologia docent que s'emprara durant tot el procés d'aprenentatge es basa fonamentalment en el
treball de I'estudiant, i el professorat s'encarregara d'orientar-lo i guiar-lo a través d'aquest procés. D'acord
amb els objectius docents de I'assignatura, les activitats formatives que es duran a terme son:



- Classes magistrals: Amb aquestes classes, I'estudiant adquireix els coneixements cientifico-técnics basics de
I'assignatura que ha de complementar amb I'estudi dels conceptes explicats pel professorat.

- Autoaprenentatge-Resolucio de problemes: Es facilitara al alumnat una amplia coleccié de problemes resolts
on s'explica, de forma molt detallada i didactica, la manera d'abordar-los i resoldre'ls. Aquesta eina permetra a
I'estudiant familiaritzar-se, de manera autbnoma pero guiada, amb aquesta vessant més practica de
I'assignatura.

- Autoaprenentatge-Treball en grup: Aquesta activitat pretén fomentar el treball en grup, aixi com potenciar la
capacitat d'emprar recursos informatics per resoldre questions de tipus biologic. Es proporcionara a I'estudiant
un questionari amb un seguit de preguntes relacionades amb I'analisi bioinformatic de dades genétiques
(cerca de dades, analisi in silico de sequiencies, navegacio a través de bases de dades geneétiques etc.).
Igualment, a I'estudiant se li proporcionara informacié que I'ajudara a familiaritzar-se amb les eines
bioinformatiques que necessita usar per resoldre el gliestionari. Per exemple, si es demana construir un mapa
de restriccié d'una seqiiéncia de DNA, s'indicara on trobar I'eina bioinformatica online per realitzar aquesta
tasca i també s'explicara algunes nocions generals sobre el seu maneig. El treball es realitzara en grups de 4
estudiants.

Nota: es reservaran 15 minuts d'una classe, dins del calendari establert pel centre/titulacio, per a la

complementacié per part de I'alumnat de les enquestes d'avaluacié de I'actuacié del professorat i d'avaluacio
de l'assignatura/modul.

Activitats formatives

Titol Hores ECTS Resultats d'aprenentatge

Tipus: Dirigides

Classes magistrals 25 1 1,2,3,5,6,7

Tipus: Autonomes

Estudi autonom 24 0,96 1,2,3,5,6,7

Resolucié de problemes 17 0,68 1,3,6,7

Treball sobre Recursos Bioinformatics 5 0,2 2,4
Avaluacio

Avaluacio continuada

L'avaluacio sera individual i es realitzara de forma continuada en el context de les diferents activitats
formatives que s'han programat. Es realitzara un unic examen tedrico-practic que incloura dues activitats
d'avaluacié independents. La primera activitat correspondra a I'avaluacié dels blocs de teoria 1,2 i 3 i del bloc
de problemes A mitjangant una prova de tipus test i representara el 40% de la nota final de I'assignatura. La
segona activitat d'avaluacio consistira en 'avaluacié dels blocs de teoria 4,5, i 6 i els blocs B i C de problemes
mitjan¢ant una prova de tipus test i representara el 45% de la nota final de I'assignatura. Els alumnes/ les
alumnes que hagin suspeés alguna (o totes dues) activitats d'avaluacié podran recuperar-la/recuperar-les en un
examen de recuperacio. També podran presentar-se a la recuperacio les/els estudiants que havent aprovat
I'examen vulguin millorar la nota obtinguda, pero en aquest cas la presentacio de I'estudiant a I'examen de
recuperacio comportara la renuncia a la qualificacié obtinguda préviament.

Aixi mateix, es realitzara un treball, en grups de 4 estudiants, consistent en respondre un seguit de preguntes
relacionades amb I'analisi de seqliéncies de DNA i amb la caracteritzacié estructural del genoma. La



realitzacio d'aquest treball implicara la utilitzacié d'una amplia varietat d'eines bioinformatiques aixi com
consultar diverses bases de dades relacionades amb la Genomica Estructural. La nota del treball no sera
recuperable. En el cas de que una alumna / un alumne suspengui l'assignatura, se li guardara la nota del
treball pel seglent curs, encara que podra refer-lo si desitja augmentar-la (aixdo comportara la renuncia a la
qualificacié obtinguda préviament)

Tal com s'ha dit, la qualificacié obtinguda a la primera activitat d'avaluacio de I'examen tedrico-practic
constituira un 40% de la nota global i I'obtinguda a la segona un 45%. La qualificacio del treball constituira un
15% de la nota global. Les qualificacions obtingudes a les dues activitats d'avaluacio de I'examen
teorico-practic seran promediables quan s'assoleixi, com a minim, una nota igual o superior a 4. En el cas de
no assolir aquest llindar (ja sigui en una de les activitats o en totes dues), la qualificacié global de I'assignatura
sera de suspens. La nota global maxima sera de 10 punts. Quan la nota global sigui inferior a 10 punts, podra
ser bonificada (fins a un maxim de 1.5 punts i en les condicions que indiqui el professor responsable) en funcié
de l'actitud de I'estudiant davant de I'assignatura, la participacié a classe i el nivell d'assoliment. La nota
minima per aprovar l'assignatura sera de 5 punts sobre un maxim de 10 punts.

L'alumnat tindra l'oportunitat de revisar les qualificacions dels examens i el treball en el dia/hora/lloc
assenyalats pel professorat responsable al Campus Virtual.

No avaluables: Es considerara que un/una estudiant no és avaluable si ha participat en activitats d'avaluacié
que representin < 15% de la nota final.

Avaluacio Unica

L'avaluacio unica segueix el mateix programa que l'avaluacié continuada, consisteix en un unic examen
teorico-practic que incloura dues activitats d'avaluacio independents que es fara el mateix dia, hora i lloc que
en l'avaluacio continuada de l'assignatura. La primera activitat d'avaluacio de I'examen teorico-practic
constituira un 40% de la nota global i I'obtinguda a la segona un 45%.

El lliurament del treball seguira el mateix procediment que a I'avaluacié continuada i s'entregara el dia del
examen teorico-practic. Aquest examen representa un 15% de la nota global.

L'avaluacio unica es podra recuperar el dia fixat per la recuperacioé de I'assignatura.

Activitats d'avaluaci6 continuada

Titol Pes Hores ECTS Resultats d'aprenentatge
Examen teorico-practic: Teoria (blocs 1-3) i Problemes (bloc A) 40% 2 0,08 1,5,6,7
Examen teorico-practic: Teoria (blocs 4-6) i Problemes (blocs Bi C) 45% 2 0,08 2,3
Treball 15% 0 0 2,4
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Webs:

Online Mendelian Inheritance in Animals - http://omia.angis.org.au/

Inherited Diseases Database in Dogs - http://www.vet.cam.ac.uk/idid/

Canine Inherited Disorders Database - http://www.upei.ca/~cidd/intro.htm

National Center of Biotechnology - http://www.ncbi.nIm.nih.gov

Ensembl - http://www.ensembl.org/index.html

Bovine Genome Database - http://genomes.arc.georgetown.edu/drupal/bovine/

Programari

National Center for Biotechnology Information (NCBI): http://www.ncbi.nIm.nih.gov/

Webcutter: http://heimanlab.com/cut2.html

Translate: https://web.expasy.org/translate/

Nucleotide Blast (https://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi)
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