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Prerrequisitos

Los propios del grado.

Objetivos y contextualizacion

Esta asignatura tiene como objetivo conocer los fenomenos de la herencia y su variabilidad, tanto normal como |

Competencias

® Explicar los conceptos fundamentales relacionados con la vida, su origen y su evolucion, y en especial
los referidos a los conceptos de salud y enfermedad a lo largo de la historia.

® Que los estudiantes hayan desarrollado aquellas habilidades de aprendizaje necesarias para
emprender estudios posteriores con un alto grado de autonomia.


https://sia.uab.cat/servei/ALU_TPDS_PORT_ESP.html

® Que los estudiantes tengan la capacidad de reunir e interpretar datos relevantes (normalmente dentro
de su area de estudio) para emitir juicios que incluyan una reflexion sobre temas relevantes de indole
social, cientifica o ética.

® Relacionar la dindmica terrestre y la variable tiempo en los procesos terrestres, atmosféricos y
climaticos, e identificar las problematicas generadas por los usos humanos de los recursos naturales.

Resultados de aprendizaje

1. Analizar los mecanismos generadores de diversidad biolégica en nuestra especie, e interpretar su
significado adaptativo y los mecanismos que la mantienen.

2. Aplicar los conocimientos adquiridos en ambitos laborales complejos o profesionales.

3. Identificar las necesidades formativas propias en el campo de estudio y entorno laboral o profesional, y
organizar su propio aprendizaje.

4. Relacionar los diferentes seres vivos entre si y con su entorno.

Contenido

- Perspectiva historica de la heredabilidad.
- Material genético y estructura del DNA.

- Epigenética y factores ambientales.

- Variacién genética.

- Caracteres monogénicos y complejos.

- Mutacién y efectos.

- Polimorfismos.

- Bases genéticas de la enfermedad.

- Seleccion genética.

- Modificacion genética, médica e industrial.
- Reglamentacion.

- Discriminacion genética.

Metodologia

La metodologia docente sacara provecho de las herramientas que aporta el Campus Virtual de la UAB. Para
alcanzar los objetivos de la asignatura se proponen realizar tres tipos de actividades de aprendizaje: sesiones
con todo el grupo, seminarios con la mitad del grupo y trabajo autbnomo en grupos pequefnos sobre un
articulo cientifico.

Sesiones con todo el grupo: El alumnado adquiere conocimientos propios de la asignatura asistiendo a las
clases, complementandolas con el estudio personal. Estas clases estan concebidas como sesiones
expositivas por parte del profesorado, pero también favorece la participacion de los estudiantes de forma
activa para establecer debates o reflexiones colectivas. En las clases se utilizan presentaciones digitales para
ayudar a la comprension de los contenidos, que estan disponibles en el campus virtual de la UAB.



Seminarios: Los conocimientos desarrollados en las sesiones con todo el grupo y trabajados en el estudio
personal se aplican a la resolucion de casos practicos y en la discusion de trabajos de investigacion originales
publicados en revistas internacionales. Los casos practicos se plantean en forma de problemas o preguntas,
que se trabajan en pequefios grupos. Este tipo de metodologia permite reforzar y profundizar en los temas
trabajados en las sesiones con todo el grupo.

Trabajo auténomo en pequefios grupos sobre un articulo: Se propone la realizacion de un trabajo en
pequefos grupos que se prepara fuera del aula y que implica tareas de documentacion y discusion en grupo
sobre un tema de genética humana. En las tutorias se orientara al alumnado sobre cémo realizar este trabajo.

Nota: se reservaran 15 minutos de una clase dentro del calendario establecido por el centro o por la titulacién
para que el alumnado rellene las encuestas de evaluacion de la actuacion del profesorado y de evaluacion de
la asignatura o modulo.

Actividades
Titulo Horas ECTS Resultados de aprendizaje
Tipo: Dirigidas
Clases teoricas 33 1,32 1,2,3
Practicas de Aula 16 0,64 2,3,4

Tipo: Supervisadas

Tutorias 5 0,2 3,4

Tipo: Auténomas

Busqueda bibliografica 7 0,28 1,2,3,4
Escritura de trabajos 15,5 0,62 1,2,3,4
Estudio personal 55 2,2 1,2,3,4
Lectura de textos cientificos 16 0,64

Evaluacién

Evaluacion

Evaluacion continua.

a) Dos pruebas escritas: cada prueba 25% de la nota final (total 50%). L
b) Asignacién de las actividades realizadas en clase: 20% de la nota fine
c¢) Trabajo en grupos reducidos: 30% de la nota final. Esta evaluacion tel
Para aprobar la asignatura es necesario obtener al menos un 5 en la not
El estudiante recibira la calificacion de 'No evaluable' siempre que no ha

Evaluacion unica
La evaluacioén unica consiste en una unica prueba resumen que incluye
En el momento de realizar cada actividad de evaluacion, el profesor infol
En caso de que el estudiante cometa alguna irregularidad que pueda col



Actividades de evaluacién continuada

Titulo Peso  Horas ECTS Resultados de aprendizaje
Examenes parciales y examen final 50 2 0,08 1,2,3,4
Presentacién de trabajo en grupo 30 0 0 1,2, 3
Tareas individuales durante el curso académico 20 0,5 0,02 1,2,3,4
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