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Idiomes dels grups

Podeu accedir-hi des d'aquest enllag. Per consultar l'idioma us caldra introduir el CODI de l'assignatura.

Tingueu en compte que la informacioé és provisional fins a 30 de novembre de 2023.
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Sonia Casillas Viladerrams

Equip docent extern ala UAB

Josefa Gonzalez

Walter Sanseverino

Prerequisits

- Estar en possessio del titol de llicenciat, graduat o equivalent en Biologia, Ciencies Biomediques, Genética o
Biotecnologia o en els seus equivalents en els plans d'estudis de les diferents universitats. També podran

accedir llicenciats o graduats de titulacions de I'ambit de les Biociéncies.

- Acreditar un coneixement basic de catala (nivell B1) o castella (nivell B1) (només pel alumnat que no tinguin
el catala o el castella com a llengua materna).

Objectius

La Genomica Comparativa proporciona una amplia perspectiva tant en I'evolucié de les espécies com a
l'origen de malalties humanes mitjangant I'estudi de la conservacié de seqiieéncies gendmiques. El contingut
del modul tractara aspectes amplis de I'area com sén la citogenética evolutiva, metodologies d'estudi dels
genomes, aixi com els Ultims avangos en gendmica comparativa animal i vegetal. Es un camp molt dinamic i



https://sia.uab.cat/servei/ALU_TPDS_PORT_CAT.html

en constant evolucid, per la qual cosa la metodologia docent incloura classes magistrals d'especialistes que
presentaran els ultims avangos en el tema aixi com seminaris per part del alumnat on es presenten i
discuteixen articles cientifics.

Competéncies

Aplicar el metode cientific i el raonament critic en la resolucio de problemes

Demostrar capacitat de treballar en equip i d'interaccionar amb professionals d'altres especialitats

Dissenyar experiments, analitzar dades i interpretar-ne els resultats

Interpretar els canvis cromosomics relacionats amb processos evolutius que han originat el cariotip

huma (especialitat Citogeneética).

Interpretar, resoldre i presentar casos clinics o resultats cientifics en I'ambit del master.

® Que els estudiants siguin capagos d'integrar coneixements i enfrontar-se a la complexitat de formular
judicis a partir d'una informacio que, tot i ser incompleta o limitada, inclogui reflexions sobre les
responsabilitats socials i étiques vinculades a I'aplicacié dels seus coneixements i judicis

® Que els estudiants sapiguen aplicar els coneixements adquirits i la seva capacitat de resolucié de
problemes en entorns nous o poc coneguts dins de contextos més amplis (o multidisciplinaris)
relacionats amb la seva area d'estudi.

® Que els estudiants sapiguen comunicar les seves conclusions, aixi com els coneixements i les raons
ultimes que les fonamenten, a publics especialitzats i no especialitzats d'una manera clara i sense
ambiguitats

® Que els estudiants tinguin les habilitats d'aprenentatge que els permetin continuar estudiant, en gran
manera, amb treball autdbnom a autodirigit

® Tenir coneixements que aportin la base o I'oportunitat de ser originals en el desenvolupament o
l'aplicacio d'idees, sovint en un context de recerca

® Utilitzar i gestionar informacio bibliografica o recursos informatics en I'ambit del master, en les llenglies

propies i en anglés.

Resultats d'aprenentatge

. Aplicar el métode cientific i el raonament critic en la resolucié de problemes.

Demostrar capacitat de treballar en equip i d'interaccionar amb professionals d'altres especialitats.

Dissenyar experiments, analitzar dades i interpretar-ne els resultats.

Presentar articles i resultats cientifics en I'area de la biologia evolutiva.

. Que els estudiants siguin capagos d'integrar coneixements i enfrontar-se a la complexitat de formular
judicis a partir d'una informacio que, tot i ser incompleta o limitada, inclogui reflexions sobre les
responsabilitats socials i étiques vinculades a l'aplicacié dels seus coneixements i judicis.

6. Que els estudiants sapiguen aplicar els coneixements adquirits i la seva capacitat de resolucié de
problemes en entorns nous o poc coneguts dins de contextos més amplis (o multidisciplinaris)
relacionats amb la seva area d'estudi.

7. Que els estudiants sapiguen comunicar les seves conclusions, aixi com els coneixements i les raons
ultimes que les fonamenten, a publics especialitzats i no especialitzats d'una manera clara i sense
ambiguitats.

8. Que els estudiants tinguin les habilitats d'aprenentatge que els permetin continuar estudiant d'una
manera que haura de ser en gran mesura autodirigida o autbnoma.

9. Reconéixer la diversitat cariotipica de les espécies animals i vegetals i com l'arquitectura gendmica
humana esta relacionada amb la seva historia evolutiva.

10. Tenir coneixements que aportin la base o l'oportunitat de ser originals en el desenvolupament o

I'aplicacio d'idees, sovint en un context de recerca.

11. Utilitzar i gestionar informacio bibliografica o recursos informatics en I'ambit del master, en les llengiies

propies i en anglés.

12. Utilitzar les fonts de dades de genomes de qualsevol espécie i interpretar els fonaments de I'analisi

bioinformatica.
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Continguts

Els continguts d'aquesta assignatura inclouen conceptes basics i especifics sobre citogenética evolutiva,
avencos en l'area de la genomica comparativa, models de reconstruccié de genomes aixi com l'aplicacio
d'eines bioinformatiques en el coneixement d'espécies animals i vegetals.

Genodmica evolutiva. Variabilitat cromosomica. Criteris d'ordenacié cariotipica. Sexe cromosomic. Cariotip /
especie. Models d'especiacié cromosomica.

Metodologies d'estudi de genomes. Técniques de sequienciacié massiva. Estudi de les variacions estructurals
del genoma. Bases de dades. Estudi de la conformacio de la cromatina (3C, 5C i Hi-C).

Gendmica comparativa animal. Estudi "in silico” de genomes complets. Punts de trencament evolutius. Grups
sinténicos. Filogendmica. Ratios d'evolucié cromosomica. Elements repetitius i recombinacio. Genomica dels
primats i altres mamifers.

Gendmica comparativa vegetal. Diversitat cariotipica, estructura del genoma, grups sinténicos, evolucié
gendmica de les espécies vegetals.

Llevat que les restriccions imposades per les autoritats sanitaries obliguin a una prioritzacié o reduccio
d'aquests continguts.

Metodologia

L'assignatura s'impartira seguint les directrius de I'Espai Europeu d'Educacié Superior (EEES). Aixo implica
una participacio activa del alumnat en el seu propi procés d'aprenentatge i es traduira en una major
participacio del alumnat a classe i una major interaccio entre ells i el professorat.

La gendmica comparativa és un camp molt dinamic i en constant evolucio, per la qual cosa la metodologia
docent incloura classes magistrals d'especialistes que presentaran els Ultims avangos en el tema aixi com
seminaris per part del alumnat on es presenten i discuteixen articles cientifics. A continuacié es descriu
l'organitzacié i la metodologia docent que es seguira.

+ Classes magistrals: El contingut del programa de teoria s'impartira en classes magistrals. Es realitzaran amb
material audiovisual preparat pel professorat.

* Lectura i comentari d'articles i / o textos d'interés: Les classes magistrals es complementaran amb lectures
d'articles cientifics dels temes tractats.

* Practica d'aula: Sessi6 practica sobre navegadors del genoma huma
+ Elaboracio de treballs.
+ Estudi autonom.

La metodologia docent proposada pot experimentar alguna modificacié en funcié de les restriccions a la
presencialitat que imposin les autoritats sanitaries.

Nota: es reservaran 15 minuts d'una classe, dins del calendari establert pel centre/titulacid, per a la
complementacioé per part de I'alumnat de les enquestes d'avaluacié de I'actuacié del professorat i d'avaluacié
de l'assignatura/modul.

Activitats formatives



Titol Hores ECTS Resultats d'aprenentatge

Tipus: Dirigides

Classes magistrals 30 1,2 3,5,8,9,10, 11,12

Tipus: Supervisades

Preparacié material 15 0,6 2,11,12

Tipus: Autonomes

Estudi 68 2,72 2,5,6,8,10, 11

Lectura d'articles i material cientific 11 0,44 5,8,11,12

Preparacio presentacié publica 10 0,4 2,4,11

Recerca bibliografica 11 0,44 11,12
Avaluacio

Lliurament de treballs: 35%

Defensa oral de treballs: 20%
Proves: 35%

Assisténcia i participacio activa: 10%

L'avaluacio proposada pot experimentar alguna modificacié en funcio de les restriccions a la presencialitat que
imposin les autoritats sanitaries.

Activitats d'avaluacié continuada

Titol Pes Hores ECTS Resultats d'aprenentatge
Assisténcia i participacio activa 10% 0,5 0,02 56,7
Defensa oral de treballs 20% 1 0,04 1,2,4,6,10, 11,12
Lliurament de treballs 35% 1,75 0,07 1,2,3,4,5,6,7,8,9,10, 11,12
Proves 35% 1,75 0,07 1,3,5,8,9,12

Bibliografia

http://www.ncbi.nlm.nih.gov/

http://www.discoverlife.org/mp/20m?tree=Life&flags=all

http://www.ensembl.org/index.html

http://genome.ucsc.edu/

http://www.broadinstitute.org/scientific-community/science/projects/mammals-models/mammalian-genome-projec

http://timetree.org/index.php
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http://genome10k.soe.ucsc.edu/

http://www.mouseencode.org/

https://www.earthbiogenome.org/

Programari

Ensembil (https://www.ensembl.org/Homo_sapiens/Info/Index)

PopHuman (https://pophuman.uab.cat/)

UCSC (http://genome.ucsc.edu/)
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