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Prerrequisitos

No hay prerequisitos para el alumnado, pero es recomendable:

- Conocer los conceptos fundamentales de Genética Mendeliana, Genética Molecular y Bioestadistica.
- Poder leer textos cientificos en inglés.

- Poder utilizar herramientas bioinformaticas basicas.

Objetivos y contextualizacion

La Mejora Genética Animals es una asignatura optativa de 6 ECTS que se imparte durante el primer
semestre, dentro del cuarto curso del Grado en Biotecnologia. El alumnado adquirira los conocimientos
tedricos y practicos que le permitan en su futuro profesional participar en la gestion genética, utilizando
herramientas moleculares y genémicas, de poblaciones de animales domésticos, tanto en programas de
conservacion, de control genético de enfermedades, de seleccion y mejora genética y de produccion
biotecnolégica.

Los objetivos formativos concretos son:
- Conocer como medir y cuantificar la variabilidad genética de las poblaciones.
- Comprender la herencia de los caracteres cuantitativos y multifactoriales.

- Conocer los métodos de analisis del genoma en animales domésticos.



- Adquirir conocimientos de como detectar y analizar genes que afectan a caracteres complejos y de como
aplicarlos en la mejora genética animal.

- Entender y conocer las herramientas bioinformaticas de analisis del genoma en animales.
- Introducir los conocimientos para aplicar metodologias reproductivas en la mejora genética animal.

- Conocer las estrategias de produccion biotecnoldgica en especies domesticas.

Resultados de aprendizaje

1. CM29 (Competencia) Explicar las bases bioldgicas en las que se sustentan los procesos de mejora
genética animal.

2. CM30 (Competencia) Evaluar las desigualdades por razon de sexo/género en los procesos de mejora
animal.

3. KM33 (Conocimiento) Determinar las entidades bioldgicas en la regulacion de los servicios naturales
imprescindibles para la salud humana y medioambiental.

4. SM31 (Habilidad) Utilizar las técnicas de analisis de la variabilidad genética en especies domésticas.

Contenido

El contenido global de la asignatura, distribuido por bloques, es el siguiente:

Bloque 1. Estudio de las poblaciones animales y de los caracteres cuantitativos y complejos.
Bloque 2. Analisis de la variabilidad genética en animales.

Bloque 3. Analisis del genoma animal.

Bloque 4. Base genética de la enfermedad en las especies domésticas.

Bloque 5. Aplicaciones de la genémica a la mejora genética animal.

Bloque 6. Biotecnologia aplicada a los animales domésticos.

Asimismo, el alumnado se familiarizara con la utilizaciéon de técnicas de genética molecular para la
identificacién animal, el diagnostico molecular de patologias hereditarias, el estudio de la expresion génica y la
aplicacion de herramientas bioinformaticas en la mejora genética animal. Se plantearan problemas o casos
que el estudiante ha de resolver mediante un trabajo en el laboratorio y un analisis de los datos obtenidos.
Esta parte de la asignatura se estructura en 4 sesiones de 3 horas y constara de practicas en el laboratorio y
analisis de los datos obtenidos en el aula de informatica.

Es necesario consultar la programacién general del curso en la pagina web de la Facultad de Biociencias (
http://www.uab.cat/biociencies/)

Es necesario consultar el espacio docente de la asignatura en el Campus Virtual de la UAB (
https://cv2008.uab.cat/home/)

Actividades formativas y Metodologia

Titulo Horas ECTS Resultados de aprendizaje


http://www.uab.cat/biociencies/
https://cv2008.uab.cat/home/

Tipo: Dirigidas

Clases magistrales 40 1,6

Practicas de laboratorio 12 0,48

Tipo: Supervisadas

Resolucion de problemas 12 0,48

Tipo: Auténomas

Estudio 82 3,28

La metodologia docente que se utilizara durante todo el proceso de aprendizaje se basa fundamentalmente en
el trabajo de la estudiante/del estudiante. El profesor/la profesora sera la persona encargada de ayudarle tanto
en la adquisicién e interpretacion de la informacién como en la direccién de su trabajo. De acuerdo con los
objetivos de la asignatura, las actividades formativas que se llevaran a cabo son:

Clases magistrales. Con estas clases el/la estudiante adquiere los conocimientos fundamentales de la
asignatura, que debe complementar con el estudio de los conceptos explicados. Estas clases incluiran
ejemplos practicos que se resolveran en clase y se fomentara la interaccion y participacion del alumnado.

Practicas de laboratorio y aula de informatica. En estas clases la/el estudiante aplica los conocimientos
adquiridos en la resolucién de casos practicos reales. El/la estudiante aprende las técnicas de laboratorio y las
herramientas bioinformaticas necesarias para el andlisis de los datos.

-Autoaprendizaje. A lo largo del curso se facilitara al alumnado varios cuestionarios, problemas y trabajos que
debe resolver de forma auténoma o con la ayuda de un manual que le guiara durante el proceso de
aprendizaje. Esta actividad pretende fomentar la capacidad de emplear recursos informaticos y bibliograficos
para resolver cuestiones relacionadas con la aplicacion practica de los conocimientos adquiridos. Un nimero
reducido de estos trabajos seran evaluables y estaran indicados en el CV de la asignatura. La mayor parte de
esta actividad sera voluntaria y servira para la autoevaluacién de la alumna / del alumno y para evaluar
positivamente su trabajo y actitud.

Nota: se reservaran 15 minutos de una clase dentro del calendario establecido por el centro o por la titulacién
para que el alumnado rellene las encuestas de evaluacién de la actuacion del profesorado y de evaluacion de
la asignatura o médulo.

Evaluacioén

Actividades de evaluacién continuada

Titulo Peso Horas ECTS Resultados de aprendizaje
Examen de practicas de laboratorio 15% 0 0 SM31

Primer parcial 40% 2 0,08 CM29, KM33

Problemas, cuestionarios y trabajos 5% 0 0 CM29, SM31

Segundo parcial 40% 2 0,08 CM29, CM30, KM33




Evaluacion continuada

La evaluacion serd individual y se realizara de forma continuada en el contexto de las diferentes actividades
formativas que se han programado. Se realizaran dos examenes parciales de la parte tedrica de la asignatura
con preguntas de tipo test. Los examenes parciales serviran para liberar materia y se podran recuperar en un
examen final. La nota minima para aprobar los examenes sera de 5 puntos sobre un maximo de 10 puntos. La
nota minima para promediar de un examen parcial sera de 4 puntos sobre un maximo de 10, con notas
inferiores la alumna/el alumno debe recuperar el parcial obligatoriamente. Asimismo, se realizara un examen
de las practicas de laboratorio el ultimo dia de las sesiones de practicas programadas. Este examen constara
de preguntas cortas y problemas. Este examen no sera recuperable. En el Moodle (Campus Virtual) de la
asignatura se incluiran cuestionarios, problemas y trabajos que seran evaluables y no recuperables.

También se valorara la actitud del estudiante/la estudiante ante la asignatura, la realizacion voluntaria de
problemas, trabajos y cuestionarios de autoevaluacion, el nivel de aprendizaje de la estudiante/del estudiante
en relacién a sus compaferos y la participacion en clase. Esta valoracion permitira incrementar la nota final
obtenida hasta un maximo de 1,5 puntos (sobre 10).

Las fechas de los examenes se podran consultar en el Campus Virtual de la asignatura o en la pagina web de
la Facultad.

Las calificaciones obtenidas en los examenes constituiran la siguiente proporcion de la nota final:
-Primer parcial: 40%

-Segundo parcial: 40%

-Examen de practicas: 15%

- Problemas, cuestionarios y trabajos: 5%

La nota minima para aprobar la asignatura sera de 5 puntos sobre un maximo de 10 puntos.

El examen de recuperacion correspondera a la parte tedrica de la asignatura y consistira en preguntas de tipo
test.

La asistencia a las sesiones practicas es obligatoria. El alumnado obtendra la calificacion de "No Evaluable”
cuando la ausencia sea superior al 20% de las sesiones programadas.

Para participar en la recuperacion, el alumnado debe haber sido previamente evaluado en un conjunto de
actividades cuyo peso equivalga a un minimo de dos terceras partes de la calificacion total de la asignatura o
madulo. Por lo tanto, el alumnado obtendra la calificacion de "No Evaluable" cuando las actividades de
evaluacion realizadas tengan una ponderacion inferior al 67% en la calificacion final".

Evaluacion Unica

La evaluacion unica consiste en una unica prueba de sintesis en la que se evaluaran los contenidos de todo el
programa de teoria de la asignatura. La prueba constara de preguntas de tipo test y se hara el mismo dia,
hora y lugar que la ultima prueba de evaluacion continuada de la asignatura (segundo examen parcial). La
nota obtenida en esta prueba de sintesis supondra el 80% de la nota final de la asignatura.

El alumnado que se acoja a la evaluacion unica tiene que hacer las practicas de laboratorio (PLAB) en
sesiones presenciales que seguiran el mismo proceso de la evaluacién continuada (ultimo dia de las sesiones
de practicas). El examen de practicas tiene un peso del 15%. La asistencia a las practicas es obligatoria.

La entrega de cuestionarios, problemas y trabajos seguira el mismo procedimiento que en la evaluacion
continuada, mediante el Moodle de la asignatura (Campus Virtual) y suponen un 5% de la nota final.

La evaluacion unica se podra recuperar el dia fijado para la recuperacion de la asignatura.
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Webs

-Books-NCBI: http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books

-U.S Pig Genome Mapping Site: www.animalgenome.org/pigs/

-OMIA - Online Mendelian Inheritance in Animals: http://omia.angis.org.au/home/

-The Bovine Genome Database: http://genomes.arc.georgetown.edu/drupal/bovine/

Software

-AnimalQTLdb: http://www.animalgenome.org/QTLdb/

-BioMart: http://www.ensembl.org/biomart/martview

-Ensembl: http://www.ensembl.org/index.html

-PLINK: https://www.cog-genomics.org/plink/

-R (The R Project for Statistical Computing): https://www.r-project.org

Grupos e idiomas de la asignatura

La informacién proporcionada es provisional hasta el 30 de noviembre de 2025. A partir de esta fecha, podra
consultar el idioma de cada grupo a través de este enlace. Para acceder a la informacion, sera necesario
introducir el CODIGO de la asignatura

Nombre Grupo Idioma Semestre Turno

(PLAB) Practicas de laboratorio 441 Catalan primer cuatrimestre tarde

(TE) Teoria 44 Catalan primer cuatrimestre manaha-mixto



http://www.ncbi.nlm.nih.gov/books
http://www.animalgenome.org/pigs/
http://omia.angis.org.au/home/
http://genomes.arc.georgetown.edu/drupal/bovine/
http://www.animalgenome.org/QTLdb/
http://www.ensembl.org/biomart/martview
http://www.ensembl.org/index.html
https://www.cog-genomics.org/plink/
https://www.r-project.org
https://sia.uab.cat/servei/ALU_TPDS_PORT_ESP.html

