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Prerrequisitos

Idiomas: Las clases seran principalmente en inglés.

Postgraduados en Bioquimica, Biotecnologia, Biologia, Biomedicina, Genética, Microbiologia, Quimica,
Informatica / Bioinformatica, Farmacia, Medicina y Medicina Veterinaria.

Objetivos

El objetivo general de la asignatura es proporcionar al alumnado una visiéon general de la genémica, incluidos
los fundamentos, las técnicas actuales y las aplicaciones. Los objetivos especificos incluyen comprender los
siguientes aspectos: la diversidad y complejidad de los genomas eucariotas, la perspectiva histérica y
evolutiva del contenido gendmico, el significado y las consecuencias de la variabilidad intraespecifica, las
técnicas comunmente empleadas en los estudios de genémica, metagendmica y transcriptomica y las
aplicaciones derivadas del conocimiento proporcionado por esta ciencia.



Resultados de aprendizaje

CAO7 (Integrar las metodologias del analisis genémico en proyectos de investigacion de gendémica
comparada.) Integrar las metodologias del analisis gendmico en proyectos de investigacion de
genoémica comparada.

CAO08 (Combinar la genémica funcional y transcripcional en la comprension de las consecuencias de la
variabilidad intraespecifica actuando con responsabilidad ética.) Combinar la genémica funcional y
transcripcional en la comprension de las consecuencias de la variabilidad intraespecifica actuando con
responsabilidad ética.

KA10 (Indicar las diferentes metodologias, técnicas y herramientas utilizadas habitualmente en la
secuenciacion, ensamblaje y anotacion de los genomas.) Indicar las diferentes metodologias, técnicas
y herramientas utilizadas habitualmente en la secuenciacion, ensamblaje y anotaciéon de los genomas.
KA11 (Definir la organizacioén, evolucién, expresion y variacion poblacional del genoma humano.)
Definir la organizacion, evolucion, expresion y variacion poblacional del genoma humano.

KA12 (Realizar resumenes criticos sobre los seminarios impartidos, mostrando una comprensioén de la
diversidad y complejidad de los genomas.) Realizar resimenes criticos sobre los seminarios
impartidos, mostrando una comprensioén de la diversidad y complejidad de los genomas.

SA10 (Analizar el papel de las alteraciones genéticas como mecanismos dinamizadores de los
genomas.) Analizar el papel de las alteraciones genéticas como mecanismos dinamizadores de los
genomas.

SA11 (ldentificar soluciones cientificas a problemas relacionados con la investigacion a nivel del
genoma y en funcién de la complejidad de los organismos.) Identificar soluciones cientificas a
problemas relacionados con la investigacion a nivel del genoma y en funcién de la complejidad de los
organismos.

SA12 (Demostrar habilidad comunicativa en la presentacion de los seminarios sobre gendémica
utilizando la informacién y terminologia cientifica con rigor y claridad.) Demostrar habilidad
comunicativa en la presentacién de los seminarios sobre genémica utilizando la informacién y
terminologia cientifica con rigor y claridad.

Contenidos

Introduccion a la Gendmica.

El genoma humano.

Tecnologias genémicas.

Metagendmica

Elementos transponibles.

Genodmica comparativa: cambios cromosémicos.

Genodmica comparativa: cambios en la secuencia de nucleétidos.



Variacion estructural.

Gendmica de Poblaciones: teoria.

Gendmica de Poblaciones: datos.

Estudios en especies modelo.

Genodmica de Poblaciones en humanos.

Estudios de asociacion. Genética de sistemas.

Gendmica funcional y transcriptomica.

Epigendmica

Actividades formativas y Metodologia

Titulo Horas ECTS Resultados de aprendizaje

Presentaciones orales 8 0,32 CA07, KA10, SA11, SA12

Trabajo del estudiante, lecturas y aprendizaje 118 4,72 SA10, SA11

Clases 24 0,96 CAQ7, CA08, KA10, KA11, KA12, SA10, SA11

La ensenanza de asignaturas incluye tres tipos de actividades:

- Conferencias. Explicaciones orales de la materia que se debe aprender acompafadas de presentaciones en
powerpoint para ayudar a los estudiantes a visualizar preguntas y respuestas.

- Lectura y discusién. Se espera que el alumnado lean varios trabajos de investigacion durante el curso y
participen en la discusion critica de los trabajos en el aula.

- Presentaciones orales. El alumnado prepararan una materia y haran una presentacion oral y en powerpoint
de la materia a sus compafieros y compafieras.

Nota: se reservaran 15 minutos de una clase dentro del calendario establecido por el centro o por la titulacién
para que el alumnado rellene las encuestas de evaluacién de la actuacion del profesorado y de evaluacion de
la asignatura o médulo.

Evaluacion



Actividades de evaluacion continuada

Titulo Peso Horas ECTS  Resultados de aprendizaje

Asistencia y participacién en las clases 20% 0 0 CAOQ7, CA08, KA12

Examen 40% O 0 CA07, CA08, KA10, KA11, SA10, SA11
Presentaciones orales 40% 0 0 CAO07, CA08, KA11, SA10, SA11, SA12

Las calificaciones finales son un promedio ponderado de los siguientes items:

- Asistencia y participacion en el aula (20%).
- Presentacion oral y defensa (40%).
- Examen (40%)

Para esta asignatura, se permite el uso de tecnologias de Inteligencia Artificial (IA) exclusivamente en [tareas
de apoyo, como la busqueda bibliografica o de informacion, la correccion de textos o las traducciones. El
estudiante debera identificar claramente qué partes han sido generadas con esta tecnologia, especificar las
herramientas empleadas e incluir una reflexion critica sobre como éstas han influido en el proceso y el
resultado final de la actividad. La no transparencia del uso de la |IA en esta actividad evaluable se considerara
falta de honestidad académica y puede conllevar una penalizacion parcial o total en la nota de la actividad, o
sanciones mayores en casos de gravedad.

No evaluable

El alumnado sera calificado como \"No evaluable\" cuando el peso de la evaluacion en que ha participado sea
inferior al equivalente al 50% de la nota final del modulo.

La realizacion de cualquier irregularidad en un acto de evaluacion (fraude académico, plagio o uso indebido de
la IA, salvo que este uso esté autorizado expresamente en la guia docente), que pueda conducir a una
variacion significativa de la calificacion, supone que este acto se calificara con un 0. En caso de que la guia
docente prevea que para superar la asignatura sea requisito diversas irregularidades en los actos de
evaluacién de una misma asignatura, la calificacion final de esta asignatura es 0. Al margen de esto, se podra
instruir un proceso disciplinario al estudiante que incurra en alguna de estas irregularidades.

Bibliografia

Libros basicos

- Gibson, G. & S. V. Muse, 2009 (3rd edition). A Primer of Genome Science. Sinauer, Massachusetts. USA.
- Brown, T. A. 2023. Genomes 5 (5" edition). Garland Science, New York, USA.

- Lesk, A.M. 2017. Introduction to genomics (3rd edition). Oxford University Press, Oxford, UK.

- Lynch, M. 2007. The origins of genome architecture. Sinauer.

- Strachan, T. & A. Lucassen, 2023. Genetics and Genomics in Medicine (2”d edition). CRC Press

Enlaces utiles

Entrez Genome Database: http://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome
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