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Prerequisits

Las classes seran majoritariament en catala, espanyol o anglés, depenent del professor o professora que doni
un determinat tema i el conjunt d'alumnat.

Per a postgraduats/postgraduades en Bioquimica, Biotecnologia, Biologia, Biomedicina, Genética,
Microbiologia, Quimica, Informatica/Bioinformatica, Farmacia, Medicina i Veterinaria.

Objectius

Adquirir una formacio avangada i especialitzada en les técniques i aplicacions de la protedmica en I'ambit
biomedic, amb l'objectiu de comprendre el paper funcional de les proteines en la salut i la malaltia.

Resultats d'aprenentatge

® CAO09 (ldear projectes en I'ambit de les aplicacions avangades de la protedmica i la interactomica en
relacié amb I'entorn cientific i empresarial, amb responsabilitat ética i amb respecte pels drets i deures
fonamentals, la diversitat i els valors democratics.) Idear projectes en I'ambit de les aplicacions
avancades de la protedmica i la interactomica en relaciéo amb I'entorn cientific i empresarial, amb
responsabilitat ética i amb respecte pels drets i deures fonamentals, la diversitat i els valors
democratics.

® CA10 (Defensar conclusions i coneixements en I'ambit de la protedmica i la interactomica que els
sustenten tant a publics especialitzats com a no especialitzats.) Defensar conclusions i coneixements
en I'ambit de la protedmica i la interactomica que els sustenten tant a publics especialitzats com a no
especialitzats.

® KA13 (Identificar els diferents components presents en els proteomes i interactomes d'eucariotes i



procariotes.) Identificar els diferents components presents en els proteomes i interactomes d'eucariotes
i procariotes.

® KA14 (Identificar els métodes experimentals i computacionals utilitzats en la protedmica i la
interactomica.) ldentificar els métodes experimentals i computacionals utilitzats en la protedmica i la
interactomica.

® KA15 (Identificar biomarcadors i dianes farmacéutiques i vacunals i la seva aplicacié en la recerca
biomeédica.) Identificar biomarcadors i dianes farmacéutiques i vacunals i la seva aplicacioé en la recerca
biomeédica.

® SA13 (Fer servir les diferents metodologies, técniques i eines habituals en la protedmica, interactdomica
i metabolomica.) Fer servir les diferents metodologies, técniques i eines habituals en la protedmica,
interactomica i metabolomica.

® SA14 (Analitzar la informacio bibliografica i recursos informatics relacionats amb la
protedmica/interactomica, la bioinformatica o I'evolucié.) Analitzar la informacié bibliografica i recursos
informatics relacionats amb la protedomical/interactomica, la bioinformatica o I'evolucio.

® SA15 (Fer servir la terminologia cientifica adequada dins de I'ambit de la protedmica i interactdmica de
manera clara, explicativa i sintética.) Fer servir la terminologia cientifica adequada dins de I'ambit de la
protedmica i interactdmica de manera clara, explicativa i sintética.

Continguts

PROTEOMICA: Instrumentacié i métodes de la protedmica. Sessio de practiques de protedmica. Introduccié a
la protedmica biomeédica i les seves aplicacions: biomarcadors en biomedicina; identificacié de dianes
farmacologiques; proteines Moonlighting en malalties humanes i en disseny de vacunes. Interactomicaii el
paper de les interaccions proteiques en la malaltia. Aplicacions de la protedmica a la medecina personalitzada.

Activitats formatives i Metodologia

Titol Hores ECTS Resultats d'aprenentatge

Conferéncies 17 0,68 KA14, KA15, SA13

Presentacions orals 8 0,32 CA09, CA10, SA13, SA15

Estudi i treball de I'estudiant 45 1,8 CA09, CA10, KA13, KA14, KA15, SA13, SA14, SA15

El master inclou tres tipus d'activitats:

- Classes. Exposicions per part dels professors d'un tema mitjangant power point.

- Analisi i discussié d'articles d'investigacié per part dels estudiants.

- Presentacions orals/power point per part dels estudiants d'un tema concret d'interés.

Es dedicaran 15 minuts d'una classe a respondre a les enquestes institucionals de la UAB.

Nota: es reservaran 15 minuts d'una classe, dins del calendari establert pel centre/titulacid, perqué I'alumnat
completi les enquestes d'avaluacié de l'actuacio del professorat i d'avaluacio de I'assignatura.

Avaluacio

Activitats d'avaluacio continuada
| —



Titol Pes Hores ECTS Resultats d'aprenentatge

Assisténcia a classe 20% 2 0,08 CA09, CA10, KA13, KA14, KA15, SA13, SA14, SA15
Presentacio oral 40% 1 0,04 CAO09, CA10, SA15
Examen 40% 2 0,08 CA09, CA10, KA13, KA14, KA15, SA13, SA14, SA15

Assignatura davaluacié continuada (no hi ha opcié d"avaluacié unica)

El procés d'avaluacié continuada ha d'incloure un minim de tres activitats avaluatives, de dues tipologies
diferents, distribuides al llarg del curs, cap de les quals pot representar més del 50% de la qualificacio final,
per tant la nota final és la mitja de:

- Assisténcia a classe i participacio (20%). No recuperable.
- Presentacions orals (40%).
- Examen (40%).

En cas de que I'alumne no arribi al 5 per superar I"assignatura podra participar en una proba final de
recuperacio, per participar a la recuperacié, I'alumnat ha d'haver estar préeviament avaluat en un conjunt
d'activitats el pes de les quals equivalgui a un minim de dues terceres parts de la qualificacioé total de
I'assignatura o modul. Per tant, I'alumnat obtindra la qualificacioé de \"No Avaluable\" quan les activitats
d'avaluacio realitzades tinguin una ponderacié inferior al 67% en la qualificacio final\".

Important: Si es detecta plagi en algun del treballs entregats podra comportar que el alumne suspengui el
modul sencer.

Per a aquesta assignatura, es permet I'is de tecnologies d'Intel-ligéncia Atrtificial (IA) exclusivament en
tasques de suport, com la cerca bibliografica o d'informacid, la correccié de textos o les traduccions.
L'estudiant haura d'identificar clarament quines parts han estat generades amb aquesta tecnologia, especificar
les eines emprades i incloure una reflexio critica sobre com aquestes han influit en el procés i el resultat final
de l'activitat. La no transparéncia de I'Us de la IA en aquesta activitat avaluable es considerara falta
d'honestedat academica i pot comportar una penalitzacié parcial o total en la nota de I'activitat, o sancions
majors en casos de gravetat.

La realitzacié de qualsevol irregularitat en un acte d'avaluacioé (frau académic, plagi o Us indegut de la IA, tret
que aquest Us estigui autoritzat expressament a la guia docent), que pugui conduir a una variacio significativa
de la qualificacid, suposa que aquest acte es qualificara amb un 0. En cas que la guia docent prevegi que per
superar l'assignatura sigui requisit imprescindible haver obtingut una nota minima en aquest acte d'avaluacio o
que es produeixin diverses irregularitats en els actes d'avaluacié d'una mateixa assignatura, la qualificacio final
d'aquesta assignatura és 0. Al marge d'aix0, es podra instruir un procés disciplinari a I'estudiant que incorri en
alguna d'aquestes irregularitats.
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- Baldwin, G. et al. Synthetic Biology: A primer. Imperial College Press, UK, 2012
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Useful links

UAB Virtual Campus: https://cv2008.uab.cat/

Entrez Genome Database: http://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome

Expasy: http://www.expasy.org

Human Proteome Map: http://www.humanproteomemap.org/

ProteomicsDB: : http://www.proteomicsdb.org/

Programari

No s’utilitza

Grups i idiomes de I'assignatura

La informacié proporcionada és provisional fins al 30 de novembre.
A partir d'aquesta data, podreu consultar l'idioma de cada grup a
través d'aquest enllag. Per accedir a la informacio, caldra introduir el
CODI de I'assignatura

Tipus de docéncia Grup Idioma SEINENIE Torn
(TEm) Teoria 1 Catala/Castella  primer mati-mixt
(master) quadrimestre

(PLABm) 1 Catala/Castella  primer mati-mixt
Practiques de quadrimestre

laboratori (master)

(SEMm) Seminaris 1 Catala/Castella  primer mati-mixt
(master) quadrimestre



https://sia.uab.es/servei/ALU_TPDS_PORT_CAT.html

