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Analisi Genomica.

L'any 2010 es publica l'informe sobre I'analisi de DNA tant mitocondrial com nuclear de l'individu B
nisova. L'equip d'investigadors desenvolupa un nou tractament, la nova técnica descomprimeix B : :
denisova quip d Ul P : - 1prim | \Qla ‘de flux geneétic, es va comprovar que hi havia flux entre
/A els DNA per a que cadascuna de les dues cadenes pugui ser usada per a la sequenciacio, la B S TN
iy o : _ = : = : \ \ eurasiatiques perdo que aquest flux no era present entre
Introduccio. S precisio es tal que s'aconsegueix sequenciar cada posicio fins a 30 vegades a partir de 10 mg de . R\
. DNA. El DNA es tractat amb dos enzims, primer una uracil DNA glicosilasa i a continuacié una B . : :
, ’ p' . : glicostlasa : \ \*e}a\entre ncestres d'humans moderns | denisovans es va
endonucleasa. La primera talla extrems d'uracil deixant llocs apirimidinics(AP) i la segona limorfismes. | |
reconeix i talla aquests llocs AP, deixant-los preparats per a la lligacid. Les llibreries van ser QN gs
sequenciades amb lllumina Genome Analyser Il x platform, es van fer 101 cicles a cada extrem \r\t;lﬁa orese
mes 7 cicles addicionals per a la determinacio de l'index. Gairebé cada clon va ser sequenciat. VR AL
P . troba present en el sud-est asiatic.

sy Les sequéncies obtingudes van ser mapejades amb genoma huma i de Ximpanzé com a genoma LA O\
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¥ L . B 5 Figura4; Alineament genomic de la regié miR-941 entre AUZ b

Figura3;Descripcio esquematica de preparacio de la Denisova, Huma i Ximpanzé. Localitzacié de la regid. ' s d'Asi
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Resultats.

Amb els resultats dels analisi del genoma nuclear es
deixen sobre la taula 3 hipotesis;
_ LY Respecte al DNAmt, es va observar 1-Denisovans son l'outgroup de Neandertals i |
Figura1: Sit que humans moderns i individus Humans moderns com deia el DNAmL. La ¢ que
. denisovans diferien en 385 posicions 2-Denisovans son el grup germa de Neandertals o SN els
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C. | | I nucleotidiques. Gairebé el doble de humans moderns. dels primers

\

LS diferéncies existents entre humans 3-Denisovans es troben dins del rang de variacio AN d'Oceania, deixa
moderns i neandertals. Els resultats d'uns o dels altres. ~ moltes preguntes per respondre.
de l'analisi filogenétic del DNAmt de  Per solucionar-ho es preten estimar en quina : ~ Per lexistencia d'aquest flux
Denisova ens diuen que aquest es fr_equenc[a el genoma ”UC|e§f denisova porta la forma - genétic que arriba fins als nostres
d'abans de la separacio dels llinatges  Ximpanze respecte la frequencia de ximpanze que : Loy dies a través de melanesos, els
Neandertal i huma. porta el DNA modern, i el resultats van ser els LN denisovans  haurien  d'haver

seguents: Lo ocupat un territori molt extens,

1-La divergencia entre individu Denisova i Huma AN llavors, si eren un grup tan

« ‘ modern €s de 11°7. L Lhyyyae nombrds  per que  van

Fehts C 2-La divergéncia entre individu Neandertal i Huma Wy desaparéixer sense deixar cap

Humans moderns , sén les de més ‘\i\mp‘qhé\n@ié\\e \ modern és de 12'2. v/ rastre fossil en tot el sud est
I'antropologia i ens les que es centra |'eStUdi\e\h\i\S\Q\(é\-\\ S 3-La divergéncia entre individu Denisova i Neandertal P asiatic exceptuant les restes

\ N\

L'any 2011 es troba també un os del dit del peu, analisi del qus és de 9'8. ' ARSI trobades a Denisova.
. , ) . g Jarir 1 na micats eV : Denisova ANYe a . o ( '
realitzant en l'actualitat i que podria esclaril-rz u na mlcaie\s Neanderthal-human Mezmaiskaya 1 , - ey D'altres qiiestions que s espera
plantegen els experts. OO - j intal s respondre en futurs estudis son;
Vindija 33.26 (- Qu an van s Ort”. dl Afrl Ca? Qu an es
Denisova-human Vindija 33.25 - gl/ /// S/ prOd ueix la Sepa racio de
Vindija 33.16 e denisovans, neandertals |
7 ?
humans moderns? Som davant
d'un nou model de sortida

d'Africa?
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Figura5:  Diferéncies nucleotidiques a la an : /e§/ dh0m|n|d5 oys
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| si definitivament estem parlant
d'una nova especie, la pregunta
mes complexa que es planteja
es; quants meés dels nostres
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Figura2: Molar Denisova.Comparativa amb altres hominids. Font; Nature
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