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Sumari

Els receptors acoblats a proteines G (GPCRS) es caracteritzen per ser una familia de proteines d’una elevada similitud estructural, totes consten d’una arquitectura molecular
conservada de set segments alfa helix transmembranal (7TM). Aquest tipus de receptors participen a la traduccio de diverses senyals tan endogenes com exogenes a respostes
cel-lulars, formant part d'un complex sistema de senyalitzacio que involucra una enorme diversitat de lligands i altres proteines cel-lulars. Els GPCRs constitueixen una de les

families de proteines integrals de membrana dels mamifers mes grans existents.
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dominis transmembrana 7 hélix-a., dos dominis rics en cisteina (CRD) Lligands agonistes de major longitud - dos llocs d’unio.
(present en tots els GPCRS classe C menys el receptor GABA;) (Rondard, P.

L. 2010) Moduladors al-losterics (EDAM) - poden incrementar o disminuir 'activitat dels lligands agonistes.
et al., 2010).

PAM - modulador al-losteric positiu
NAM - modulador al-losteric negatiu

Anticossos - regulen 'activitat dels GPCRs (interaccionen a diferents regions del receptor depenent de quin es tracti).
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Figura 3. Mecanisme d’activacio del dimer VFT. A: Representacio de les subunitat GABA;, conté el lloc d’uni6 per al lligand

dues principals conformacions en equilibri del domini VFT (obert i tancat). Funcio: Intervenen en el control de la homeostasi de Ca*,

La conformacio oberta (O), 'agonista (verd) interacciona amb el 1obul-I (blau

endogen, mentre que és la subunitat GABA;, la
reajustant constantment el nivell (glandula paratiroides,
clar) mentre que en la conformacié tancada (C) interacciona amb el lobul-I i responsable de 'activacio de la proteina G.
amb el 1obul-II (blau fosc). B. Sis possibles conformacions del dimer VFT. La ronyons, 0ssos o cervell).
lletra majuscula indica l'activitat del dimer (R en repos i A actiu) i les lletres
minuscules indiquen la conformacio de cada VFT. Les conformacions que

probablement no existeixin estan representades en un color
descolorit.(Kniazeff, J. et al., 2011). Receptors de molecules gustatives (TasteR)
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8 receptors classificats en tres grups basant-se en les seves sequencies, T1R3. S’activa mitjancant L-aminoacids a la majoria de mamifers

localitzacions i segons missatgers a les vies de senyalitzacio. Nucleotids de purina com IMP, GMP o AMP poden potenciar
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Figura 4. Representacio esquematica dels membres

sinaptiques.

Grup-Il (mGlu2 1 mGlu3): s’acoblen a les proteines Gu;,, = zones pre i post-
GPRC6A dels GPCRs de classe C (Kniazeftf, J. et al., 2011).

sinaptiques.
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Receptors dels quals encara se'n desconeix el mecanisme d’activacio: GPR156,




