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Introduccio

La identificacié amb ADN o "empremta genetica" es basa en |'estudi de determinades regions del
genoma que posseeixen la caracteristica de ser altament variables o polimorfiques entre els
diferents individus. Aquest projecte descriu els diferents tipus de variacions i les técniques més
rellevants dins I'area de la biologia molecular que permeten als laboratoris forenses comparar el
perfil d'una mostra biologica recollida en I'escena del crim, per exemple, amb el perfil d’ADN del

sospitds, determinant o no la participacio.

Objectiu

L'objectiu principal és informar als lectors dels diferents metodes i/o técniques empleades en

UNB

Universitat Autdonoma
deBarcelona

Metodologia
El suport divulgatiu utilitzat és un blog de caracter cientific, en el qual s’ha publicat
periodicament 14 entrades relacionades amb els marcadors moleculars. L'URL és el seglient:
http://llunydelaficcio.wordpress.com/

El métode utilitzat per a la realitzacié d'aquest projecte ha estat la revisié bibliografica de
publicacions cientifiques, llibres associats amb I'ambit forense i pagines web especifiques.

INCONVENIENTS

I'antropologia forense, amb la finalitat d’aclarir molts dels dubtes que han creat algunes séries de
televisié amb les seves histories, ja que aquestes, no es corresponen del tot amb la realitat.
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Mostra de Sang

Discussio

L'analisi de marcadors moleculars a cromosomes autosomics, cromosoma Y i a I'ADN
mitocondrial, ha evolucionat considerablement en els ultims anys, millorant en molts dels casos

les seves limitacions i el poder discriminatori.
Cadascun d'ells pot ser utilitzat segons el context en el qual és requerit, ja que presenten

caracteristiques que sén Uutils en determinats casos.
Avui en dia la técnica d'eleccio en la majoria de laboratoris forenses del mén es basa en les STR

(Short Tandem Repeats). De vegades prenen rellevancia altres metodologies com en casos de
paternitat o mostres d'ADN degradat o antic, en els quals, els métodes basats en SNP (Single

Nucleotide Polimorfism) sén d'eleccid per les seves propietats de sequtiencia.
STRs
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GTACTAGACTACTACTACTACTACTGGTG ...

Individu A
5 Repeticions
Individu B GTACAAGACTACTACTACTACTACTACTGGTG ...
6 Repeticions
Individu C GTACAAGACTACTACTACTACTACTACTACTGGTG ...
7 Repeticions

Conclusio

La genética forense ha aconseguit en els Ultims anys un gran aveng amb el desenvolupament de
técniques moleculars que actualment ens permeten analitzar evidéncies amb una quantitat

minima d'ADN.
L'Us de técniques moleculars per a la identificacié d'individus és de gran utilitat actualment en
casos judicials, aixi com per a altres aplicacions no relacionades amb I'ambit forense.

Sens dubte, els avencos cientifics cada vegada s'involucren més en la vida social, permetent

resoldre problemes que abans nomeés depenien de la subjectivitat personal.
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