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Metodologia, passos a seguir i planificació 
 

La metodologia que s’utilitzarà en aquest projecte serà una metodologia àgil, que es basa en 

un desenvolupament iteratiu i incremental, ja que al treballar amb Big Data es requereix d’una 

metodologia amb la qual es pugui modificar els diferents objectius amb el temps. 

La planificació inicial es basarà en els objectius esmentats anteriorment. No obstant això, 

poden haver modificacions degut als possibles entrebancs que puguin sorgir en el procés. 
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