21/12/2020 Luchar contra los virus en las granjas siguiendo su evolucién filogenética - UABDivulga Barcelona Investigacién e Innovacion

URBDIVULGA

BARCELONA RECERCA | INNOVACIO

12/2010

Luchar contra los virus en las granjas
siguiendo su evolucién filogenética

La irrupcion del analisis genético como método de diagndstico de
enfermedades ha supuesto un avance importante, algo de lo que la
industria ganadera se esta beneficiando. El estudio de las secuencias de
nucledtidos de los virus permite hacer reconstrucciones filogenéticas
que permitiran deducir caracteristicas de estos agentes patégenos,
pudiendo seguir la evolucion del virus y trazar el origen de un brote. Este
tipo de estudio permitiran, en un futuro, controlar exitosamente las
enfermedades a las granjas.

En los ultimos afios, la produccién ganadera ha sufrido grandes cambios, lo que ha afectado la
presencia de las enfermedades de los animales de granja, requiriendo medidas de control mas
sofisticadas. Al mismo tiempo, han aparecido nuevos métodos de diagnéstico basados en la
secuenciacion del material genético de los virus. La obtencién de secuencias de nucledtidos
permite el estudio de la evolucién de los virus mediante reconstrucccions filogenéticas. Estas
reconstrucciones se pueden utilizar para deducir caracteristicas de los virus por su parecido con
cepas ya conocidas y para realizar estudios epidemiolégicos. Es decir, dos cepas de un mismo
virus muy similar a nivel genético suelen compartir caracteristicas como la virulencia hacia el
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huésped o la proteccion cruzada. Ademas, las reconstrucciones filogenéticas permiten seguir la
evolucion del virus y trazar el origen de un brote.

Al calcular reconstrucciones filogenéticas hay una serie de puntos a tener en cuenta. La
seleccion de las secuencias a utilizar, el mejor de los métodos de reconstruccion filogenética y
cémo evaluar la solidez del arbol filogenético obtenido pueden tener grandes repercusiones a la
hora de obtener un analisis fiable. Recientemente, hemos realizado una revisién de estos puntos
donde también se dan una serie de ejemplos de aplicaciones actuales y futuras de las
recontrucions filogenéticas en el control de enfermedades de animales de granja.
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