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Proteines prions ajuden els bacteris a s«

Els prions s'han associat tradicionalment amb greus malalties neurol
proteines, en la seva forma funcional, també poden ser beneficioses
porten. Investigadors del Departament de Bioquimica i Biologia Mo
identificat recentment el primer prié en un bacteri en un estudi realitzat
computacional. L'estudi del seu funcionament indica que pot tenir |
aquests organismes, perqué els ajuda a adaptar-se a entorns canviar
caracteristiques i a persistir en les infeccions que causen. Aprofundir
obrir noves vies per lluitar contra les infeccions bacterianes.

Els prions sén un grup especific de proteines que presenten la singularitat de poder
intercanviables, una forma soluble desordenada i una forma altament estructurada de t
mitjangant una mecanisme d’auto-ensamblatge. Actualment es coneix que aquesta promis:
ve definida en regions especifiques de les seves sequéncies, conegudes com a dominis pris

Els dominis prié son alhora suficients i necessaris per a la conversio dels prions i en genet
proteina que es troben intrinsecament desordenats, presenten un enriquiment en la con
glutamina i una regi6 de nucleacié beta-amiloide especifica.
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Diversitat fenotipica - Capacitat d'adaptacié de la pc

Malgrat que tradicionalment els prions han estat relacionats amb el desenvolupament de gt
per exemple la malaltia de Creutzfeltd-Jacob o el Kuru, cada vegada sén més reconeguts p
trets beneficiosos als organismes portadors, sén els anomenats prions funcionals.

Estudis bioinformatics recents han permés detectar la presencia de proteines portadores de
d’'organismes que en conjunt engloben tots els regnes de la vida, d’acord amb la idea de
funcions cel-lulars beneficioses i que aquestes es trobarien evolutivament conservades.

El nostre grup de recerca ha dut a terme un ampli estudi d’analisi computacional amb
portadores de dominis pri6 en proteomes bacterians. Els resultats indiquen que tot i que i
pridnic en els proteomes bacterians és en general baixa, les espécies patogéniques prese
suggerint que aquestes proteines podrien tenir un paper a I'hora d’afavorir-ne els trets patc
proteoma del bacteri patogen Clostridium botulinum ens ha portat, junt amb el grup de |
identificacio del primer prid bacteria. Es tracta del factor finalitzador de la transcripcié Rho.
altament conservada que desenvolupa un paper central en el procés de finalitzacié de la 1
per la viabilitat cel-lular i crucial en la capacitat d’adaptacio del bacteri a entorns canviants.

El nostre treball demostra que la regié identificada com a domini prié en aquesta protein:
ensamblar-se de manera espontania in vitro formant estructures de tipus beta-amilo
conformacional s’ha validat també in vivo on s’ha vist que es transmet al conjunt de la prot:
a dues conformacions, la forma soluble de Rho que permetria una finalitzacio eficient de
forma priodnica on es veuria compromesa la seva funcid i que comportaria grans canvis a niv

En base a aquests resultats hem concldos en el nostre treball que els prions poden col



d'heréncia epigenética en bacteris impulsant la diversitat fenotipica, contribuint a una rapida
a millorar I'evolucié de nous trets i la persisténcia d'infeccions bacterianes.

Es important destacar que I'estudi de I'heréncia basada en proteines en bacteris podria obri
terapéutiques alternatives als antibidtics per al tractament de les infeccions bacterianes.
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